Evrak Tarih ve Sayisi: 08/02/2019-3210
Evrak Tarih ve Sayist: 01/02/2019-E.2260

T.C.
PAMUKKALE UNIVERSITESI

Genel Sekreterlik

Say1  :27848278-051.99/
Konu :Uygulamal Bitki Genom Analizleri
Egitimi
Dagitim

Universitemiz Tohum Islah: ve Genetik Uygulama ve Arastrma Merkezi ile Cal
Meslek Yiiksekokulu isbirligiyle, Pamukkale Universitesi Tohum Islahi ve Genetik Uygulamq
ve Arastirma Merkezi yonetmeliginin 5. maddesi (f) bendi uyarmnca; 25-26/04/2019 tarihler!
arasinda  ulusal  kathmlhi  olarak  "Uygulamal Bitki Genom  Analizleri
Egitimi" gergeklestirilecek  olup egitime dair ayrntih bilgi ve egitim posterl
htip://www.pau.edu.tr/tohumislahiuam web adresinde ve ekte sunulmustur.

Bilgilerinizi ve gerekli duyurularin yapilmasim saygilanmla arz ederim.

e-imzahdir
Prof, Dr. Hiiseyin BAG
Rektor

EKLER :
Ilgili Yaz1

DAGITIM

Tiim Universiteler

TARIM VE ORMAN BAKANLIGI

(Tarimsal Aragtirmalar ve Politikalar Genel

Miidiirligiine)

Evraki Dogrulamak igin : http://dys.pau.edu.tr/enVision/Dogrula/NNSPDKF

Kinikli Yerleskesi 20160/ DENIZLI Aynintih bilgi icin irtibat  : Sileyman AYER

Tel: 0(025)8 Faks: 0(258) 0

E-Posta: Elekironik Ag:http://www.pau.edu.ir/gensisekreterlil/tr

s Frolee SOTA aacni Dlabtramils fmma W amisniingmn A, rimclries) Asre

ni aickivoanik nza e



PAMUKKALE UNIVERSITESI

TOHUM ISLAHI ve GENETIK UYGULAMA ve
ARASTIRMA MERKEZI

- UYGULAMALLI BiTKi GENOM
ANALIZLERI ECITIMI
95-26 NISAN 2019

GENETIK CESITLILIK ANALIZLERI

GENETIK BAGLANTI HARITALAMASI ;
QTL HARITALAMA
ILISKILENDIRME HARITALAMASI

CALISMALARINDA KULLANILAN
PROGRAMLARIN OGRETILECEGI
EGITIMIMIZE TUM ARASTIRMACILAR
DAVETLIDIR

~ PAU CAL MESLEK YUKSEKOKULU
CAL/DENIZLI e
95-26 NISAN 2019

AYRINTILI BILGI
WWW.PAU.EDU.TR/TOHUMISLAHIUAM

DR. OGR. UYESI IBRAHIM CELIK



Evrak TahH v6's%y S#/08/08 5019042t 6668

Uygulamah Bitki Genom Analizleri Egitimi

Molekiiler bitki 1slahi gen ya da gen bolgelerine baglanti gosteren molekiiler markdrlerin bitki
islahinda  kullanilmasim kapsamaktadir. Giiniimiizde Molekiler 1slah galismalarinin temelini
olusturan markdre dayah segilim (MAS) uyguiamalar kisa siirede hastahiklara dayanikli, yiiksek
kalite ve verim ozelliklere sahip bitki cesitlerinin gelistirilmesine olanak vermektedir. Ulkemizde
cesit gelistirme ¢aligmalarinin etkin bir sekilde yapilabilmesi igin molekiiler 1slah yaklagiminin klasik
bitki 1slah yaklasimima entegre edilmesi kaginilmaz olmugtur. Molekiiler bitki 1slah1 yaklagiminin
cesit gelistirme caligmalarinda kullanilmasinin ilk agamasi, molekiiler 1slah arag ve yontemlerinin
gelistirilmesini hedeflenen AR-GE calimalarinin yapilmasidir. Molekiiler 1slah AR-GE asamalari su

sekilde siralanabilir;

1. Bitki spesifik molekiiler markdrlerin gelistirilmesi.

2. Bitki gen kaynaklarnnin molekiiler karakterizasyonu.

3. Bitki gesitleri i¢in DNA parmak izi olugturulmasi.

4. Cesitli hastalik etmenlerine dayaniklilik saglayan genlere baglanti gosteren molekiiler markérlerin
gelistirilmesi (Gen haritalama).

5. Agronomik karakterleri kontrol eden kantitatif karakter lokuslarnm (QTL) belirlenmesi.

Ulkemizde yapilan bu AR-GE ¢aligmalari kapsamli genom analizlerini igermekte olup bu analizler
sonucunda tiretilen molekiiler genetik veriler cesitli yontem ve algoritmalar kullanilarak analiz
edilmektedir. Bu baglamda, Pamukkale Universitesi Tohum Islaht ve Genetik Uygulama ve
Aragtirma Merkezi biinyesinde gergeklestirecegimiz Bitki Genom Analizleri egitimi katihmcilara
bitki genom analizlerinde kullanilan gesitli bilgisayar programlarinin uygulamals olarak 6gretilmesini
hedeflemektedir. Egitimimizde tanitilmas1 hedeflenen analizler ii¢ ana bolime ayrilmistir (Genetik
cesitlilik analizleri, Genetik baglant: analizleri ve Kantitatif karakter lokus analizleri). Uygulamali
olan egitimde dominant ve kodominant markér verileri kullanilarak kapsaml bitki genom analizleri
yapilacaktir. Egitimimiz her seviyede bitki genomigi alaninda ¢alisan ya da ¢alismak isteyen 6grenci,
aragtirmaci ve akademisyenlere agiktir. Ayrica bitki genomigi diginda, molekiiler markor
uygulamalarinin kullamldig diger bilim dallarindaki aragtirmacilara (T1p, su tirtinleri ve veterinerlik)
egitimimizin bityiik katkis olacaktir. Egitim sonunda katihmcilann genetik gesitlilik, genetik baglanti

ve QTL analizlerini yapabilmeleri hedeflenmektedir.
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EGITiM PROGRAMI

1. Genetik Cesitlilik Analizleri

1. Genetik gesitlilik ve kiimeleme analizleri: Genetik ¢esitlilik analizlerinde kullanilan programlar
tanitilacaktir.

1.1. Hiyerarsik kiimeleme analizi: DARwin (http://darwin.cirad.fr/)

1.2. Model tabanli kiimeleme analizi: Structure

(https://web.stanford.edu/group/pritchardlabystructuse.html)
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> 3070 sayih Elekironik Imza Kanununun 5. Maddesi geredine

1.3. Structure programi sonug analizi: Structure Harvester
(http://taylorO.biology.ucla.edu/structureHarveste;/)

1.4. Cekirdek kolleksiyon olusturulmas: (bore set selection): PowerCore
(http://genebank.rda.go.kr/genebk/eng/PowerCore/ )

2. Genetik Baglanti Analizleri

2. Genetik baglant1 analizleri (Gen haritalama): Genetik baglant: haritasi olusturulmasi ve gen
haritalamada kullanilan program tamtilacaktir.

2.1. JoinMap programu: (https://www.kyazma.nl/index.php/JoinMap/)

3. Kantitatif Karakter Lokus Analizleri

3. Kantitatif karakter lokus analizleri (QTL haritalama): kantitatif karakter lokuslarmm (QTL)
belirlenmesinde kullanilan iki yaklasim tanitilacaktir.

3.1. QTL haritalama: Qgene (SMR ve CIM analizleri) (http://www.qgene.org/qgene/index.php)

3.2. lligkilendirme haritalamasi (Association mapping):Tassel (http://www.maizegenetics.net/tassel)
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